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Résumé de la thèse 

Les analyses de séquençage de Sanger ont révélé que le ST3 était le ST de Blastocystis le plus répandu 

dans la série de cas étudiés (42,0 %, 21/50), suivi de ST1 (34,0 %, 17/50) et de ST2 (12,0 %, 6/50). 

Cinq isolats (10,0 %, 5/50) correspondaient à des séquences illisibles associées à la présence de traces 

de séquences mixtes lors de l'inspection du chromatogramme, représentant probablement des 

infections mixtes.  (2,0 %, 1/50) n'était pas typable. 

L'appel d'allèles à l'aide de la base de données en ligne Blastocystis 18S a révélé la présence de l'allèle 

4 dans ST1 ; les allèles 11, 12 et 11+12 ont été observés dans ST2, et les allèles 34 et 34+36 dans ST3. 

Les infections mixtes impliquant deux allèles ont été résolues en séparant les positions ambiguës 

(double pic). Les allèles 34 (40,0 %, 20/50) et 4 (34,0 %, 17/50) étaient les variantes génétiques de 

Blastocystis les plus fréquemment trouvées. En ce qui concerne la variabilité intra-sous-type, l'allèle 4 

dans ST1 et l'allèle 12 dans ST2 ont montré le plus haut degré de diversité génétique. Sur les 17 isolats 

attribués à l'allèle 4, sept étaient identiques à la séquence de référence AB107962, tandis que les dix 

restants différaient de celle-ci par 2 à 7 polymorphismes nucléotidiques simples (SNP). Les quatre 

isolats assignés à l'allèle 12 différaient de la séquence de référence MZ496542 par 1 à 3 SNP. En 

revanche, ST3 présentait une diversité intra-sous-type limitée, l'allèle 34 étant présent (seul ou en 

combinaison) dans tous les isolats appartenant à ce sous-type. Les 20 isolats identifiés comme allèles 

34 étaient identiques à la séquence de référence AB107965. 

Le sexe et le groupe d’âge n’ont eu aucun effet sur l'occurrence d'un ST de Blastocystis donné. 

Lorsque les manifestations cliniques étaient prises en compte, les individus présentant des flatulences 

étaient plus susceptibles d'héberger le ST2 de Blastocystis. 


